:

438

Xanxeré - Pesquisa

INTERACOES GENETICO-AMBIENTAIS ASSOCIADAS A LONGEVIDADE DAS POPULACOES
DO AMAZONAS EM COMPARACAO A UM GRUPO DE INDIVIDUOS DA AREA URBANA DO
MUNICIPIO DE XANXERE, SANTA CATARINA

Orientador: MONTANO, Marco Aurélio Echart
Pesquisadora: PETRY, Marciane Arlete
Curso: Ciéncias Biologicas

Area de conhecimento: Area das Ciéncias Bioldgicas e da Satide

Estudos mostram que a longevidade humana esta relacionada ao modo de vida de cada individuo, dessa
forma, a agcdo do polimorfismo MNSOD tem papel fundamental, pois esta diretamente ligada a disfuncoes
metabolicas e doencas crdnicas ndo transmissiveis, além de ser a primeira linha de defesa antioxidante e
que podia variar de uma regido para outra, de uma etnia para outra. Como no cédon 16 do gene da enzi-
ma superoxido dismutase dependente de manganés (MNSOD), pode ocorrer a troca da Alanina (A) por
uma Valina (V), por isso é denominada Ala16ValMnSOD. Nos humanos existem trés possiveis gendtipos,
VV, AA e VV. Dessa forma, um individuo AA possui mais eficiéncia enzimatica que um individuo VV.
Dessa forma, o presente estudo comparou duas populagdes distintas, uma localizada em Maués no Es-
tado do Amazonas e outra em Xanxer€, Santa Catarina, onde os idosos de Santa Catarina apresentaram
uma frequéncia de: AA = 18%; VV= 34,4% e AV=46,4%. Por outro lado, os idosos de Maués apresenta-
ram um nimero um pouco mais elevado e individuos portadores do genétipo AA (22%), enquanto que
frequéncia do genotipo VV ficou em 28,9%. Entdo, o aumento na frequéncia do gendtipo AA pareceu
estar associado a diminui¢do na frequéncia de individuos heterozigotos (AV = 41,1%). Apesar de preli-
minares, os resultados aqui obtidos corroboram a ideia de que o polimorfismo Ala16Val-SOD2, que cau-
sa um desbalanco oxidativo em razdo da maior eficiéncia da enzima SOD2 nos portadores do genétipo
AA e amenor eficiéncia da mesma enzima nos portadores do genétipo VV, ndo possui impacto direto na
longevidade em si, ainda que esteja associado a algumas morbidades ndo transmissiveis.
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